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Поскольку мясная продуктивность и качество мяса определяются как паратипическими, так и генетическими факторами, оценка 
генетического материала на наличие желательных аллельных сочетаний генов, связанных с мясными качествами животных, име-
ет определенную научно-практическую значимость. Целью исследования явилось определение взаимосвязи полиморфизма гена гормона 
роста с качеством туш мясного скота. Научно-хозяйственный опыт проводился в 2014-2017 гг. Методом полимеразной цепной реак-
ции с последующим анализом полиморфизма длин рестрикционных фрагментов (SNP GH-L127V) генотипированы бычки на откорме 
герефордской (115 голов) и лимузинской (114 голов) пород. В ходе исследования у бычков определено сходное распределение генотипов, 
чаще встречается гомозиготный генотип GHLL (47,83% и 52,63%) и аллель GHL (0,69% и 0,71%). Установлено, что бычки с генотипом 
GHLL достоверно опережали животных с генотипом GHVV по предубойной живой массе, массе парной туши, убойной массе, площади 
мышечного глазка, а у герефордского скота – и по убойному выходу. Результаты исследования морфологического состава полутуш дают 
представление о высоком влиянии SNP GH-L127V на массу охлажденной туши и содержание мякоти. По этим показателям полутуши, 
полученные от бычков с генотипами GHLL и GHLV, достоверно превосходили полутуши, полученные от бычков GHVV. Анализ данных 
массы и выхода естественно-анатомических частей полутуш, полученных от бычков различных генотипов герефордской и лимузин-
ской пород, не выявил достоверной разности между показателями. Однако отмечено, что животные обеих пород с генотипом GHLL 
имели более высокую массу охлажденной полутуши и ее естественно-анатомических частей, чем животные с генотипом GHVV. Таким 
образом, генотипирование по SNP GH-L127V в качестве дополнительного критерия может быть использовано при отборе и подборе 
животных с целью улучшения мясных качеств крупного рогатого скота.
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Meat productivity and meat quality are determined by both paratypical and genetic factors. In this regard, evaluating genetic material for the 
presence of desirable allele combinations of genes associated with growth and development indicators, as well as meat qualities of animals has a 
certain scientific and practical significance. The aim of the study was to determine the relationship between growth hormone gene polymorphism 
and beef cattle carcass quality. A scientific and economic experience was conducted in the period from 2014 to 2017. Fattening bull calves of 
Hereford (115 heads) and Limousine (114 heads) breeds were genotyped by the polymerase chain reaction method followed by a subsequent 
analysis of the restriction fragment length polymorphism (SNPGH-L127V). During the study, there was found a similar distribution of genotypes 
with homozygous GHLL genotype (47,83% and 52.63 %) and GHL allele (0.69% and 0.71%) being most common. Pre-slaughter live weight of GHLL 
genotyped bull calves found to be reliably higher than that of GHVV genotyped animals. Carcasses of this genotype bulls significantly exceeded in 
hot steam carcass and slaughter weight; carcass-weight; loin eye area. Hereford cattle was also dominant in slaughter yield. The research results of 
the morphological composition of half-carcasses proved the high impact of SNPGH-L127V on the weight of chilled carcasses and the meat content. 
According to the indices, half-carcasses of GHLL and GHLV genotyped bull calves excelled significantly half-carcasses of GHVV animals. Analysis 
of the weight and yield of the natural anatomical parts of half-carcasses of different genotyped Hereford and Limousin breeds did not reveal a 
significant difference between the indicators. However, animals of both breeds with GHLL genotype had higher weight of chilled carcasses and their 
natural anatomical parts than animals with GHVV genotype. Thus, SNPGH-L127V genotyping can be used as an additional criterion in selecting 
and choosing animals to improve the meat quality of cattle.

Для откормочного поголовья молодняка крупного 
рогатого скота важным показателем является живая 
масса животного, которая обусловлена, в числе прочих 

факторов, функцией гормона роста – соматотропина. 
Соматотропин непосредственно участвует в обмене 
белков, углеводов, жиров и служит важным регулято-
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Табл. 1. Морфологический состав полутуш бычков различных генотипов по гену GH

Показатель Герефордская порода Лимузинская порода 

LL LV VV LL LV VV

Масса охлажденной 
полутуши, кг

165,10±1,16** 160,50±0,98* 153,20±1,65 175,80±0,85* 170,60±1,06* 164,10±2,81

В том числе: мякоть, кг 121,40±0,86** 117,40±0,69* 115,50±0,83 129,70±0,72* 125,10±0,89* 119,30±1,85

% 73,50 73,10 72,80 73,70 73,30 72,70

жир, кг 10,90±0,27 10,80±0,26 10,30±0,36 12,00±0,17 11,80±0,89 11,50±0,22

% 6,60 6,70 6,70 6,80 6,90 7,0

кости, кг 27,50±0,33 27,20±0,31 26,40±0,47 28,70±0,35 28,50±0,14 28,20±0,59

% 16,70 17,00 17,20 16,40 16,70 17,20

сухожилия и хрящи, кг 5,30±0,06 5,12±0,07 5,00±0,24 5,40±0,16 5,20±0,23 5,10±0,23

% 3,20 3,24 3,30 3,10 3,10 3,10
Коэффициент мясности 4,42 4,32 4,18 4,52 4,40 4,20

* Р<0,05;** Р<0,01.

ром соматического роста организма. Результаты иссле-
дований зарубежных и отечественных ученых свиде-
тельствуют о том, что генотипирование животных по 
гену соматотропного гормона (GH) позволяет устано-
вить генетический потенциал мясной продуктивности 
по следующим показателям: динамика и приросты жи-
вой массы, масса туши, выход мяса, мраморность мяса 
[1-4]. Так, нуклеотидная замена GHС на GHG в 5-ом 
экзоне гена GH, ведущая к аминокислотной замене 
Leu на Val, ассоциирована с приростом живой массы 
и в мышечной ткани. Установлено, что бычки, гомози-
готные по первому аллелю GHСС (GHLL), превосходят 
по живой массе сверстников генотипов GHCG (GHLV) и 
GHGG (GHVV), имеют меньшую мраморность мяса, по 
сравнению с животными генотипа GHGG (GHVV), мра-
морность мяса у которых ярко выражена [5,2,6]. 

В связи с этим, не меньшую актуальность приобре-
тают вопросы изучения убойных качеств, в том числе 
морфологического состава полутуш и выхода их есте-
ственно-анатомических частей, у молодняка специали-
зированных мясных пород скота разных генотипов по 
гену соматотропного гормона. 

Целью исследований явилось определение взаимос-
вязи полиморфизма гена гормона роста SNP GH-L127V 
с качеством туш мясного скота. В задачи исследова-
ний входило: генотипирование бычков герефордской и 
лимузинской пород по гену соматотропного гормона; 
оценка убойных качеств туш, изучение морфологиче-
ского состава и выхода естественно-анатомических ча-
стей полутуш. 

Методика. Для генотипирования по гену гормона 
роста были отобраны бычки герефордской и лимузин-
ской пород. Бычки герефордской породы в количестве 
115 голов являлись потомками (вторая и третья отече-
ственная генерация) животных, завезенных в 2009 г. в 
ООО «САВА-Арго-Усень» из Австралии. Бычки лиму-
зинской породы в количестве 114 голов – потомки (чет-
вертое поколение) животных, полученных в ООО «СА-
ВА-Агро-Япрык» путем поглотительного скрещивания 
симментальского скота с быками-производителями 
французской селекции. Оба хозяйства расположены 
в Туймазинском районе Республики Башкортостан, 
используют стойлово-пастбищную технологию со-

держания мясного скота с репродукцией по системе 
«корова-теленок» и элементами ресурсосбережения, 
являются племенными заводами, а также содержат от-
кормочный контингент для производства говядины. 

Генотипирование животных проводилось в ла-
боратории ДНК-технологий Всероссийского науч-
но-исследовательского института племенного дела и 
в лаборатории молекулярной генетики Башкирского 
государственного аграрного университета. Выделе-
ние ДНК проводили общепринятыми методами [7]. 
Полиморфизм гена GH выявляли методом полиме-
разно-цепной реакции c последующим анализом 
полиморфизма длин рестрикционных фрагментов 
(ПЦР-ПДРФ) с использованием праймеров: F: 5’–tag-
ggg-agg-gtg-gaa-aat-gga-3’; R: 5’–gac-acc-tac-tca-gac-aat-
gcg-3’. При проведении ПЦР (30 циклов) применяли 
температуру отжига 58 ºC. Полученные амплификаты 
гена расщепляли эндонуклеазой AluI. Число и длину 
полученных фрагментов рестрикции определяли элек-
трофоретически в 7,5%-ном ПААГе в УФ-свете после 
окрашивания бромистым этидием. Для анализа гелей 
применяли гельдокументирующую систему Gel Doc 
XR и прилагаемое к ней программное обеспечение 
Image Lab версия 2.0 «DNA-analyser». Размеры ре-
стрикционных фрагментов: GHLL – 185,132,51,36 пн; 
GHLV – 236,185,132,51,36 пн; GHVV – 236,132,36 пн. Ча-
стоту встречаемости аллелей и генотипов определяли 
по Меркурьевой Е.К. (1991). 

В конце откорма, перед отправкой на убой, из быч-
ков каждой породы методом аналогов по живой массе 
и развитию были сформированы по три группы с раз-
личными генотипами по гену GH. Животные, гомози-
готные по первому аллелю, вошли в I группу (n=10), ге-
терозиготные – во II (n=10), гомозиготные по второму 
аллелю – в III (n=5). Убой в возрасте 20 мес проводил-
ся в условиях мясокомбината САВА, где определялись 
показатели качества туш по ГОСТ 33818-2016: «Мясо. 
Говядина высококачественная. Технические условия». 

Статистическую обработку результатов проводили 
стандартным методом с использованием программно-
го приложения «Exсel» из пакета «Microsoft Office». 

Результаты и обсуждение. Распределение геноти-
пов по гену GH у животных исследуемых мясных по-
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Табл. 2. Масса и выход естественно-анатомических частей полутуш бычков различных генотипов по гену GH

Показатель Герефордская порода Лимузинская порода 

LL LV VV LL LV VV

Масса охлажденной полутуши 
после зачистки жировых отло-
жений всего, кг 

154,2±4,01 149,5±3,97 143,2±4,88 163,9±5,12 159,2±4,05 153,1±3,79

В том числе: шейная часть, кг 13,1±0,13 13,0±0,14 12,6±0,21 13,7±0,09 13,5±0,16 12,9±0,12

% 8,5 8,7 8,8 8,4 8,5 8,4

плече-лопаточная, кг 29,9±0,12 29,0±0,30 27,6±0,11 31,0±0,18 30,0±,013 29,1±0,09

% 19,4 19,4 19,3 18,9 18,8 19,0

спинно-реберная, кг 41,3±3,04 39,6±2,99 37,9±3,06 41,5±3,13 40,1±2,41 38,7±2,24

% 26,8 26,5 26,5 25,3 25,2 25,3

грудинка, кг 7,7±0,17 7,6±0,09 7,4±0,09 8,2±0,11 8,0±0,15 7,8±0,12

% 5,0 5,0 5,2 5,0 5,0 5,1

поясничная, кг 12,4±1,24 12,0±1,15 11,5±1,21 14,1±1,13 13,5±1,08 12,9±1,11

 % 8,1 8,1 8,0 8,6 8,5 8,4

  тазобедренная, кг 49,8±3,69 48,3±4,11 46,2±3,51 55,4±3,76 54,1±3,15 51,7±4,08

 % 32,3 32,3 32,2 33,8 34,0 33,8

род в целом носит сходный характер. У герефордских и 
лимузинских бычков чаще встречается гомозиготный 
генотип GHLL (47,83 и 52,63%), на втором месте по ча-
стоте встречаемости находится гетерозиготный гено-
тип GHLV (41,74 и 35,96%), на третьем – генотип GHVV 

(10,43 и 11,40%). Частота встречаемости аллеля GHL 

несколько выше у бычков лимузинской породы – 0,71, 
у герефордов она составила 0,69. Полученные данные 
согласуются с результатами исследований И.Ф. Горло-
ва с соавторами (2014) [3], А.А. Шарипова с соавто-
рами (2014) [8], А.С. Крамаренко с соавторами (2015) 
[1], И.С. Бейшовой с соавторами (2017) [9], Pal A. et al. 
(2004) [10], Curi R.A. et al. (2006) [11].

Следует отметить, что все туши, полученные от 
бычков разных генотипов по гену гормона роста, при 
оценке по ГОСТ 33818-2016 были отнесены к высшей 
категории В, поскольку были полномясными, с окру-
глой, выпуклой, отлично развитой мускулатурой и ши-
рокие при осмотре в профиль. 

Установлено, что бычки герефордской и лимузин-
ской пород с генотипом GHLL превосходили животных 
с генотипом GHVV по предубойной живой массе на 4,95 
и 4,18% (Р<0,01). Животные с гомозиготным по пер-
вому аллелю генотипом опережали по массе парной 
туши на 7,00 и 6,63% (Р<0,01), убойной массе – на 6,79 
и 6,44% (Р<0,01), убойному выходу – на 1,2% (Р<0,05) 
(только герефордская порода), площади мышечного 
глазка – на 1,46 и 2,12% (Р<0,05) гетерозиготный мо-
лодняк. 

Результаты исследования морфологического соста-
ва полутуш (табл. 1) свидетельствуют о достоверном 
превосходстве животных генотипа GHLL над GHVV по 
массе охлажденной полутуши и содержанию мякоти у 
герефордов на 7,20 и 4,86% (Р<0,01) и у лимузинов – 
на 6,65 и 8,02% (Р<0,05). Также достоверная разность 
(Р<0,05) отмечена между генотипами GHLL и GHLV по 
вышеуказанным показателям у герефордских бычков 

– на 2,79 и 3,29% и у лимузинских – на 2,95 и 3,34%, 
соответственно. Животные с генотипом GHLL  отлича-
лись наивысшими значениями коэффициента мясно-
сти: у бычков герефордской породы он составил 4,42, 
лимузинской – 4,52, что превышает аналогичный по-
казатель у генотипов GHLV и GHVV на 0,1 и 0,24; 0,12 и 
0,32, соответственно по породам. Данное обстоятель-
ство свидетельствует о том, что полутуши, полученные 
от молодняка генотипа, гомозиготного по первому ал-
лелю, имеют высокие мясные качества, что согласует-
ся с результатами зарубежных ученых [11-13] и не на-
ходит подтверждения в других исследованиях [14,15].

Одним из главных послеубойных показателей ка-
чества туш, особенно у мясного скота, является содер-
жание мякоти. В полутушах герефордских бычков оно 
составило 73,50-72,80%, лимузинских – 73,70-72,70%. 
Доля мякоти в полутушах, полученных от животных 
генотипа GHLL, выше на 0,7 и 1,0% по сравнению с ге-
нотипом GHVV, соответственно по породам.

Содержание жира в тушах, полученных от быч-
ков различных генотипов, относительно стабильно 
и составляет 6,6-6,7% у герефордов и 6,8-7,0% у ли-
музинов. Доля костей увеличивается в направлении 
GHLL→GHLV→GHVV. Доля хрящей и сухожилий в по-
лутушах герефордского скота также увеличивается в 
сторону генотипа, гомозиготного по второму аллелю, в 
то время как в полутушах лимузинов различных гено-
типов этот показатель не изменяется.

Анализ массы и выхода естественно-анатомиче-
ских частей и их морфологический состав позволяют в 
большей степени определить качественные показатели 
полутуш (табл. 2). Наибольшая доля в полутушах гере-
фордов и лимузинов приходится на плече-лопаточную 
(19,4-19,3 и 18,9-19,0%); спинно-реберную (26,8-26,5 и 
25,3-25,2%) и тазобедренную части (32,3-32,2 и 33,8-
34,0%).

Масса охлажденной полутуши после зачистки 
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Табл. 3. Морфологический состав естественно-анатомических частей полутуш бычков разных генотипов по гену GH

Естественно-ана-
томическая часть

Герефордская порода Лимузинская порода

LL LV VV LL LV VV

Наиме-
нование

Состав кг % кг % кг % кг % кг % кг %

Шейная Мякоть 11,2±0,11 7,3 10,9±0,92 7,3 10,6±0,17 7,4 11,8±0,22 7,2 11,5±0,17 7,2 10,9±0,26 7,1

Кости 1,5±0,03 1,0 1,7±0,02 1,14 1,6±0,02 1,1 1,5±0,03 0,9 1,6±0,02 1,0 1,7±0,02 1,1

Сухо-
жилия

0,4±0,01 0,2 0,4±0,01 0,26 0,4±0,01 0,3 0,5±0,01 0,3 0,5±0,02 0,3 0,3±0,01 0,2

Плечело-
паточная

Мякоть 22,8±0,22 14,7 22,0±0,41 14,7 20,8±0,53 14,5 23,6±0,49 14,4 22,6±1,12 14,2 21,5±0,98 14,1

Кости 6,0±0,02 3,9 5,8±0,74 3,9 5,7±0,88 4,0 6,2±0,74 3,8 6,0±0,69 3,8 6,1±0,65 4,0

Сухо-
жилия

1,2±0,01 0,8 1,2±0,05 0,8 1,1±0,03 0,8 1,1±0,02 0,7 1,3±0,03 0,8 1,4±0,02 0,9

Спинно-
реберная

Мякоть 32,0±1,13 20,8 30,5±2,11 20,4 29,1±2,08 20,3 32,3±3,03 19,7 30,7±1,94 19,3 29,4±1,59 19,2

Кости 7,6±0,53 4,9 7,5±0,67 5,0 7,3±0,55 5,1 7,7±0,48 4,7 7,8±0,30 4,9 7,7±0,41 5,0

Сухо-
жилия

1,7±0,01 1,1 1,6±0,02 1,1 1,6±0,02 1,1 1,5±0,01 0,9 1,6±0,02 1,0 1,7±0,02 1,1

Грудинка Мякоть 6,3±0,10 4,1 6,1±0,43 4,1 5,9±0,35 4,1 6,6±0,26 4,0 6,4±0,31 4,0 6,3±0,25 4,1

Кости 1,1±0,05 0,7 1,0±0,07 0,7 1,1±0,05 0,8 1,3±0,07 0,8 1,1±0,04 0,7 1,2±0,05 0,8

Сухо-
жилия

0,3±0,02 0,2 0,3±0,01 0,2 0,4±0,01 0,3 0,3±0,01 0,2 0,4±0,02 0,3 0,3±0,02 0,2

Пояснич-
ная

Мякоть 10,6±1,29 6,9 10,3±1,15 6,9 9,7±1,16 6,8 11,8±1,34 7,2 11,5±1,28 7,2 10,9±2,11 7,1

Кости 1,3±0,04 0,9 1,3±0,33 0,9 1,3±0,27 0,9 1,6±0,09 1,0 1,6±0,23 1,0 1,4±0,14 0,9

Сухо-
жилия

0,4±0,01 0,3 0,4±0,02 0,3 0,4±0,02 0,3 0,6±0,03 0,4 0,5±0,01 0,3 0,6±0,03 0,4

Тазобе-
дренная

Мякоть 39,0±1,86 25,3 37,8±1,74 25,3 35,8±1,55 25,0 43,6±1,65 26,6 42,5±1,38 26,7 40,4±1,71 26,4

Кости 8,8±0,27 5,8 8,7±0,42 5,8 8,5±0,35 5,9 9,8±0,41 6,0 9,6±0,17 6,0 9,3±0,38 6,1

Сухо-
жилия

1,9±0,08 1,2 1,8±0,06 1,2 1,9±0,05 1,3 2,0±0,05 1,2 2,1±0,12 1,3 2,0±0,04 1,3

Итого 154,2±15,42 100 149,5±8,98 100 143,2±9,11 100 163,9±14,21 100 159,2±11,67 100 153,1±13,35 100

жировых отложений у лимузинского скота генотипов 
GHLL, GHLV и GHVV превышала аналогичный показатель 
у герефордского в среднем на 9,7-9,9 кг (5,9-6,4%). 
Масса наиболее ценных естественно-анатомических 
частей полутуш, таких как поясничная и тазобедрен-
ная, также выше у животных лимузинской породы. Вы-
ход поясничной части у лимузинов составил 8,4-8,6%, 
тазобедренной – 33,8-34,0%, что на 0,5-0,4 и 1,5-1,7% 
больше, чем у герефордов. Животные обеих пород с ге-
нотипом GHLL имели более высокие показатели массы 
охлажденной полутуши и ее естественно-анатомиче-
ских частей, чем животные с генотипом GHVV. Так, у 
герефордского скота разница между массами отрубов, 
полученных от бычков вышеуказанных генотипов, со-
ставила в шейной части – 0,5 кг (3,8%); плече-лопаточ-
ной – 2,3 кг (7,6%); спинно-реберной – 3,4 кг (8,2%); 
грудинки – 0,3 кг (3,9%); поясничной – 0,9 кг (7,3%); 
тазобедренной – 3,6 кг (7,2%). Массы естественно-а-
натомических частей полутуш, полученных от живот-
ных гетерозиготного генотипа, имели промежуточное 
значение. Наибольший выход ценных частей, таких 
как поясничная и тазобедренная, отмечен в полутушах 
герефордов генотипа GHLL – 8,1 и 32,3%, грудинки – 

в полутушах, полученных от животных с генотипом 
GHVV – 5,2%. 

У лимузинов разница между массами отрубов, по-
лученных от бычков гомозиготных генотипов, соста-
вила в шейной части – 0,8 кг (5,8%); плече-лопаточ-
ной –1,9 кг (6,1%); спинно-реберной – 2,8 кг (3,5%); 
грудинки – 0,4 кг (4,9%); поясничной – 1,2 кг (8,5%); 
тазобедренной – 3,7 кг (6,7%). Массы естественно-ана-
томических частей полутуш, полученных от животных 
гетерозиготного генотипа, имели промежуточное зна-
чение. Значительный выход поясничной части (8,6%) 
отмечен в полутушах лимузинских бычков с генотипом 
GHLL, тазобедренной – 34% в полутушах, полученных 
от животных гетерозиготного генотипа, и грудинки – в 
полутушах GHVV – 5,1%. 

Анализ морфологического состава естественно-а-
натомических частей полутуш (табл. 3) не выявил до-
стоверных различий в изучаемых показателях, однако 
свидетельствует о содержании значительной доли мя-
коти в плечелопаточной, спинно-реберной и тазобе-
дренной частях. Содержание мякоти в грудинке выше 
у лимузинского скота (6,6-6,3 кг) по сравнению с гере-
фордским (6,3-5,9 кг). Однако величина выхода этого 
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отруба составила в полутушах животных обеих пород 
приблизительно одинаковое значение 4,0-4,1%. Масса 
поясничной части у герефордского скота (10,62-9,7 кг) 
меньше, чем у лимузинского (11,8-10,9 кг). Выход по-
ясничной части в полутушах лимузинов составил 7,2-
7,1%, что выше аналогичного показателя герефордов в 
среднем на 0,2%. Та же тенденция наблюдается в пока-
зателях массы тазобедренной части. Так, в полутушах 
лимузинских бычков масса вышеуказанного отруба 
была больше на 4,6-4,7 кг, чем в полутушах герефор-
дов, и составила 43,6-40,4 кг, а выход тазобедренной 
части –26,6-26,4%, что превышает показатель герефор-
дов на 1,4%.

Поскольку масса охлажденной полутуши выше у 
животных обеих пород с генотипом GHLL, показате-
ли масс отрубов, как правило, имеют большее значе-
ние именно у бычков этого генотипа. Прослеживает-
ся тенденция увеличения массы мякоти в полутушах, 
полученных от герефордского скота генотипа GHLL 

по сравнению с генотипом GHVV в шейной части – на 
5,7%; плечелопаточной – на 8,7%; спинно-реберной – 
на 9,1%; грудинке – 6,3%; поясничной – 8,7%; тазобе-
дренной – на 8,2%; от лимузинского – на 7,6; 8,9; 9,0; 
4,5; 7,6; 7,3%, соответственно в порядке перечисления 
показателей. 

Та же тенденция присутствует в распределении по-
казателей выхода мякоти. Так, в полутушах животных 
с генотипом GHLL выход мякоти выше по сравнению с 
генотипом GHVV у герефордов в плечелопаточной ча-
сти на 0,2%; в спинно-реберной – на 0,5%; в пояснич-
ной – на 0,1%; в тазобедренной – на 0,3%; у лимузинов 
– 0,3; 0,5; 0,1; 0,2%, соответственно. Отмечено увели-
чение выхода мякоти на 0,1% в грудинке, полученной 
из полутуш скота обеих пород с генотипом GHVV.

Таким образом, несмотря на отсутствие достовер-
ной разности, наблюдается четкая тенденция ассоциа-
ции показателей массы, выхода естественно-анатоми-
ческих частей полутуш и морфологического состава 
естественных отрубов с полиморфизмом гена гормона 
роста. Это связано с установленной нами ранее высо-
кой степенью зависимости от генотипа животных та-
ких показателей, как предубойная живая масса, масса 
парной туши, убойная масса, убойный выход, площадь 
мышечного глазка, масса охлажденной полутуши и 
содержание в ней мякоти. При осуществлении меро-
приятий селекционно-племенной работы с крупным 
рогатым скотом на повышение мясной продуктивно-
сти племенным и товарным хозяйствам целесообразно 
рассматривать генотипирование по гену GH в качестве 
дополнительного критерия при отборе и подборе жи-
вотных.
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